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36375 Radoci Ulanus Wave, gTE-vel rendelkezs tenyeszbika

A XXVIIL. Alfoldi Allattenyésztési és Mezégazda Napok kiallitason

a hushasznositast szarvasmarha kategorian beliil 5 csoportban

hirdettek fajtagydztest. Ezek koziil az egyes fajtakat értékel6 birok
kozosen valasztottak ki a hishasznositasu nagydijas egyedet, mely idén
a magyartarka lett anyatehén ikerborjaival, a Derecske Petofi
Mezogazdasagi Kft. prezentaldsaban. A bemutatott borjak kozott
lathattunk genomikai tenyészértékkel rendelkezé tenyészbikajelolteket is.

o, de ne szaladjunk ennyire el6re! A
N Magyartarka Tenyészték Egyesiile-

te 2021. oktdber 1-jével 1289 tag-
gal mlkodik, akik kézul 1174 a tehénlét-
szammal rendelkez tag - a tulajdonukban
29 891 tehén talalhato. A statisztikai adatok
szerint Magyarorszagon jelenleg mintegy
50 ezer magyartarka tehén és annak szapo-
rulata él. Igy egyesiiletiink szervezettsége
60% korll mozog.

Ellendrzétt termelésben 6014 hishasz-
nositast (nem fejt) és 4186 kettds hasznosi-
tast (fejt) tehén all, ez 6sszesen 10 200
egyed. A tenyészbika-eldallitast — az uto-
dok teljesitménye alapjan meghatarozott
tenyészértékbecslés szerint - a teljes ma-
gyartarka-populéciora (50 ezer tehén), en-
nek a viszonylag kis létszamd, termelés-el-
lenérzés alatt allo, adatot szolgaltaté po-
pulaciénak kell ellatnia. Ahhoz, hogy meg-
feleld létszamd, kivald minéségi tenyészbi-
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kaparkot tudjunk létrehozni, sziikségessé
valt a genomikai tenyészérték meghataro-
zasa. Ez felgyorsitja a generacios intervallu-
mot is, vagyis nem kell 4-5 évet varni a bi-
kanevel6 tehenek célparositasatdl szamitva
ahhoz, hogy megtudjuk a tenyészbika-je-
[6ltek tenyészértékét.

Figyelembe véve a vizsgalatok jelentés
forrasigényét, egyesiletiink nem tudta vol-
na ilyen hatékonyan megvalositani ez ira-
nyd elképzelését, de az Agrarminisztérium
tamogatasaval mindez egy év alatt megva-
l6sulhatott. Az eldzetes targyalasokat, a
mintavételek és vizsgalatok el6készitését
mar 2018-ban megkezdtiik. A Magyar Al-
lattenyésztok Szovetsége szervezésében
2019. december 8-9-én a hlshasznositasu
szarvasmarhat tenyésztd egyesiletek koz6-
sen ellatogattak Csehorszagba, a Praga
melletti Hradistkoba. Itt dr. Josef Kucera ve-
zérigazgatd bemutatta a Ceskomoravska

yeszertékbecslés

spolecnost chovalell, a.s. (Cseh-Moraviai
Szarvasmarha Tenyészt Részvénytarsasag)
mukodését, és az altaluk mikodtetett ge-
netikai laboratériumot.

A térsasaggal 2020. szeptember 15-én
szerzOdést is kotottik a laboratdriumi vizs-
galatok elvégzésére. A Holstein-friz Te-
nyésztdk Egyesiilete mar évek ota egyiitt-
mikodik a részvénytarsasaggal, igy — mivel
a két tenyésztdszervezetben végzett DNS-
vizsgalatok, mintak széma, SNP meghata-
rozasa novekedett — kdzosen, az elézetesen
targyaltnal sokkal jobb arat tudtunk elérni.
Szerzédésiink értelmében a genetikai labo-
ratorium a szOrtiiszobdl elvégzi a DNS
meghatérozasat, majd az adatokat tovabb-
kiildi Németorszégba genomikai tenyész-
értékbecslés céljabol. A részvénytarsasag a
cseh éllomany vizsgélatat is végzi, és egy
kézds német-osztrak-cseh adatbazisba tél-
tik fel az adatainkat.

A Bayerische Landesanstalt fiir Land-
wirtschaft (Bajor Allami Mezdgazdasagi In-
tézet) Grub kozponttal végzi a Csehorszag-
bol kapott, feldolgozott adatok alapjan a
genomikai tenyészértékbecslést. A geno-
tipizalas folyamatéhoz a Magyartarka Te-
nyészték Egyesilete egyedil nem rendel-
kezik elegendd egyedszammal és adattal,
ezért csatlakoznunk kellett olyan szerveze-
tekhez, akikkel szorosabb kapcsolatban va-
gyunk, és akiktdl a hazai populacié rokon-
tenyésztésének elkeriilése érdekében te-
nyészbika-eldallitas céljabol termékenyitd
anyagot vasarolunk. Egyedeinket kiilénbo-
26 szintl rokonsagi kapcsolat kéti dssze.
igy Németorszag, Ausztria és Csehorszag
hosszas targyalasok utan, egyszeri belépési
dijjal a Magyartarka Tenyészt6k Egyesiile-
tét is befogadta, felvette a kézds adatbazis-
ba, melyrdl 2020. december 11-én a szer-
z8dést meg is kotottik. Ez annak is készon-
hetd, hogy 2004 6ta mikadink egyiitt ve-
lik a magyartarka hus-tenyészértékbecs-
lésben, és mindig pontos, meghizhato,
kivalo adatokat szolgaltattunk. Mindezek
kévetkeztében nem kellett egyedenként a
tenyészértékbecslést megfizetniink, hanem
csak egy egyszeri belépési dijat kértek
tolink.

Kistermel6k Lapja




A két alapszerzédés meglétével indul-
hatott a mintagy(jtés. A mintak mellé¢ az
egyedek adatait is ki kellett kiildentink
Hradistkoba, majd Grubba. A sziikséges
formétumi adatok kézponti adatbazisbol
térténd legyijtéséhez a NEBIH volt segitsé-
gtinkre. A Semper Idem Kft. a holstein-friz
fajtara kialakitott DTR-rendszerét (dairy te-
nyésztési rendszer) bévitette magyartarka-
fajtara is, igy az ENAR-szamok és a vonal-
kod mellé szikséges pedigréadatokat e
rendszeren keresztiil mar magunk is le tud-
Juk tdlteni. A Holstein-friz Tenyészték Eqgye-
sulete rendelkezett elegendé tapasztalattal
a farokszér-mintavétellel kapcsolatosan,
volt nyomdai kapcsolata, akik a farokszér-
mintagy(jtés utani csomagolasahoz sziik-
séges boritékokat lattak el vonalkéddal, igy
szerzbdést kotottiink az egyesiilettel, hogy
a kezdeti lépésekben segitsenek. Az altaluk
valasztott nyomda, mivel a nyomtatando-
boritékok szama tébb ezerrel nétt, ismétel-
ten kedvezményt adott a darabonkénti
arbol.

Egyesiileti kollégainkkal a termelés-
ellenérzétt tenyészetekben megkezdtiik a
mintak begyujtését 2020 juliusaban, vala-
mint a tenyészetekben elinditottuk a kollé-
gak betanitasat is. Szerz6dés alapjan a Hol-
stein-friz Tenyésztok Egyesiilete munkatar-
sai voltak segitségiinkre, bemutatték a
mintagydjtés fortélyait.

Eddig 9711 mintat kildtiink ki Csehor-
szagba, melyeknek a feldolgozasa folyama-
tosan zajlik a laboratériumban. A Csehor-
szagbdl Németorszagba kikiildott adatok-
bol eddig 6458 egyed genomikai tenyész-
értékét kaptuk vissza, melyben zémében
kettGshasznositast (fejt), néivar( egyedek
és tenyészbikajeldltek talalhatok, de hus-
hasznositasi egyedekre (ndivari és te-
nyészbikajelolt) vonatkozé tenyészérték is
érkezett mar, mely tenyészértéket a német-
osztrak aranyok alapjan szamoltak ki. A ki-

kuldott mintakbol minden egyedre meg-
hataroztak az esetleges genetikai terheltsé-
get, genetikai szarvtalansagot, béta-kaze-
int, kappa-kazeint és még nagyon sok (j
tenyészértéket, amit mi eddig nem szamol-
tunk. 2

Ezeket az adatokat elemezték, és a ma-
gyar aranyoknak megfeleléen kellett atsza-
mitani. A magyar tenyészértékbecslésben
az AM-Index Kft. a kettdshasznositasd (fejt)
allomanyokban szamol tenyészértéket —
kettés termelési index meghatarozas (KTI),
fitnesz tenyészérték meghatarozas (FTI) -, a
hushasznositast (nem fejt) allomanyokban
pedig dr. Posta Janos végzi a tenyészérték
meghatarozasat (nGvekedeési erély tenyész-
érték, NET). Veliik kotottiink szerzédést a
kapott adatok elemzése, értelmezése és a
magyar megfeleléjének kiszamitasa érde-
kében. Az egyes orszagok tenyészcélja eltér
egymastdl (Magyarorszag az igazi kettds
jelleget preferdlja, mig a német-osztrak—
cseh tenyészcél inkabb tej iranyaba vitte el
a tenyésztést), ezért az egyes résztulajdon-
sagok sulyozésa eltéro.

A megkapott kettéshasznositast ada-
tokbol készitettiink egy tablézatot, melybdl
egyértelmen latszik, hogy a magyartarka
tenyésztése hazankban j6 iranyba halad,
hiszen az évek soran a genetikai elérehala-
das egyértelm(i. Az dsszevont és a tej gTE
(genomikai tenyészérték) az évek soran
egyértelmlien névekedett, mig a his és
izmoltsag gTE nem romlott. Szebbek lettek
a togyek, és jobb labszerkezettel allnak a
tehenek az istalloban.

A munka nem zajlott mindig zékkené-
mentesen, hiszen 2021. januar 1-t4l a né-
met-osztrak tenyészértékbecslés Gj rend-
szerre tért at, az Ugynevezett single step
tenyészértekbecslési modszerre (egylép-
csGs eljaras). Ez a modszer a fenotipusos
genom és torzskonyvi adatokat egyiitte-
sen, egy |épésben hasznalja a becslé mo-
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dellben. Ennél a mddszernél elkeriilhetd,
hogy ugyanazon allatok adatait tobbszér is
felhasznaljuk, ami nem megoldott a tébb-
lépcsés eljarasban. Azonban az egylépcsés
modszer nem képes integralni a multinaci-
onalis adatbazisokat, igy a nemzeti adatba-
zisokat gy kell kialakitani, hogy azok meg-
felelienek ennek a futtatasi modnak, igy ez
egyes nemzetek tenyésztési metddusat
szorosan 0Ossze kell hangolni. A becsiilt
eredmények megbizhatdsaga a 2021. elsé
feléves eredmények alapjan varakozason
feltli. Az ésszesitett adatbazisban jelenleg
13,5 millidrd marker-genotipus talalhato,
ami 286 ezer egyed adatibdl all &ssze. En-
nek a futtatdsa adja az aktuélis tenyész-
értékbecslési eredménytablazatokat.

A véltas id6t vett igénybe, hiszen az (j
modszerrel megkapott adatokat ellendrizni
kellett, igy a mi genomikai tenyészérték-
adataink is kés6bb érkeztek meg. A
COVID-19 jarvany is hatraltatta a munkat,
volt olyan idészak, amikor Hradistkoban a
cseh laboratdrium a jarvany okan tobb hét-
re teljesen leallt, mivel a dolgozok 80%-a
megbetegedett.

Egyesiiletiink elncksége és szakbizott-
saga junius 24-én Ssszevont elndkségi és
szakbizottsagi Ulésen targyalta az eddig
kapott eredményeket, dr. Komlési Istvdn
professzor eléadasaban hallhatott a geno-
mikai tenyészértékbecslésrél, mig Kovdcs
Akostdl a single step tenyészértékbecslési
modszerrdl.

A munka tovabbra is zajlik, folyamatos a
mintagy(jtés, a szekvenalas és a tenyészér-
tékbecslés; az eredményeket negyedévente
kapjuk.

Dr. Fiiller Imre
MTE lgyvezetd igazgat6

Kovdcs-Mesterhdzy Zoltdn
MTE tenyésztésvezetd
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